
G T A C T A G T T A A C T (2) A G (3) T (1) A (1) C (1) T (9) G (8) T (7) A (1) C (1) T A G T T A A C T A G T A C

C A T G A T C A A T T G A T C (1) A (1) T (9) G (11) T (15) C A (1) T (1) G (4) A (1) T (2) C A A T T G A T C A T G

         A0081THR w:A72LYS.NZ=N7 H:G69ARG.NH2=N7

H:G69ARG.NH2=O6

         G0068GLN

V:G79ILE.CG1=C7

w:G83THR.OG1=N6          G0080ALA

         A0080ALA w:A83THR.OG1=N6          A0068GLN

V:A79ILE.CG1=C7

H:A69ARG.NH1=N7

H:A69ARG.NH2=O6

w:G72LYS.NZ=N7          G0081THR


