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H:A416ASP.OD2=N4

         A0418SER

H:A419GLN.NE2=O4 w:A419GLN.OE1=O4

w:A422LYS.NZ=O4

H:A446SER.OG=N4          A0477ARG H:A474SER.OG=O6

H:A474SER.OG=N7

w:A502ASP.OD1=N6

w:A478ARG.NH1=N6

H:A502ASP.OD1=N4

H:A422LYS.NZ=O6 w:A422LYS.NZ=O6          A0444ALA

w:A447SER.OG=O4

         A0443THR

w:A446SER.OG=O4

H:A472ASP.OD1=N4 V:A475ALA.CB=C7 H:A478ARG.NH1=O6

H:A478ARG.NH2=N7

H:A500ARG.NH2=O6

H:A500ARG.NH1=N7

H:A503ASN.ND2=N7

H:A503ASN.OD1=N6


