
G C C G C A T (1) A A (1) C T T (1) C (1) G (4) T (5) A (8) T (11) A (14) G (4) C A T A C A T (1) T (4) A (1) T (1) A (5) C (20) G (14) A (1) A G T T A (1) T (6) C (1) G C C G

C G G C G T (2) A (1) T T G A A (6) G (14) C (17) A (3) T (6) A (5) T (3) C (2) G T A T G T A (6) A (15) T (6) A (8) T (5) G (7) C (1) T T C A (6) A T (6) A (1) G C G G C

         A0241ARG          A0043LYS          A0044MET          A0087THR H:A86LYS.NZ=N7          B0097MET          B0041THR          B0040HIS H:B259ARG.NH1=O6

H:B259ARG.NH2=N7

H:B244LYS.NZ=O2

         A0244LYS H:A259ARG.NH1=O6

H:A259ARG.NH2=N7

         A0282ARG          A0040HIS          A0041THR

         A0090GLN

         A0097MET H:B86LYS.NZ=N7          B0090GLN          B0044MET

         B0087THR

H:B282ARG.NH2=N3          B0047SER H:B43LYS.NZ=N7 H:B241ARG.NH2=N3 H:B244LYS.NZ=O2


