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         A0392TYR          A0450SER V:A454VAL.CG2=C7          A0506GLN H:A508ARG.NH2=O6

H:A508ARG.NH1=N7

H:A536GLN.OE1=N6 H:A566ARG.NH1=O6

         A0336GLU H:A339ARG.NH1=N7

H:A339ARG.NH1=O6

H:A339ARG.NH2=N7

H:A362GLU.OE2=N4 H:A365LYS.NZ=O6

         A0343TYR

H:A368ARG.NH1=O6

H:A368ARG.NH2=N7

H:A393LYS.NZ=N7 H:A396ARG.NH2=N7

H:A396ARG.NH1=O6

H:A418GLN.NE2=N7

H:A418GLN.OE1=N6

         A0421THR          A0448ARG

H:A451ASP.OD1=N4

         A0509HIS

         A0512MET

         A0534GLN          A0537LEU H:A566ARG.NH2=O6

H:A566ARG.NH1=O6


